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1. PODSTAWOWE INFORMACJE O PRZEDMIOCIE

Nazwa przedmiotu przedmiot obieralny 2: bioinformatyka

Kod przedmiotu

Nazwa jednostki prowadzgcej kierunek | Kolegium Nauk Przyrodniczych

Nazwa jednostki realizujgcej przedmiot | Kolegium Nauk Przyrodniczych

Kierunek studiow informatyka

Poziom studiow studia | stopnia

Profil ogdlnoakademicki

Forma studiow stacjonarne

Rok i semestr/y studiow rok IV, semestr 7

Rodzaj przedmiotu przedmiot kierunkowy inzynierski, obieralny
Jezyk wyktadowy polski

Koordynator dr hab. Jan Bazan, prof. UR

Imie i nazwisko osoby prowadzacej/

0s6b prowadzacych dr hab. Jan Bazan, prof. UR

1.1.Formy zaje¢ dydaktycznych, wymiar godzin i punktow ECTS

Semestr . Inne Liczba pkt.
) Wykt. | Cw. Konw. | Lab. | Sem. ZP Prakt. (jakie?) ECTS
7 10 10 2

1.2. Sposab realizacji zajec
zajecia w formie tradycyjne;j
1.3 Forma zaliczenia przedmiotu (z toku)

zaliczenie z ocena

2. WYMAGANIA WSTEPNE

Wiedza w zakresie metod probabilistycznych i statystyki, algorytmow i ztozonosci oraz
sztucznej inteligencji w zakresie uczenia maszynowego, umiejetnos¢ programowania w tym w
jezyku Python.




3. CELE, EFEKTY UCZENIA SIE , TRESCI PROGRAMOWE | STOSOWANE METODY DYDAKTYCZNE

3.1 Cele przedmiotu

1 Zapoznanie studentow z podstawowymi zadaniami, metodami i algorytmami
wspotczesnej bioinformatyki.
Co Prezentacja gtownych narzedzi i Srodowisk programistycznych wykorzystywanych w
bioinformatyce.
C Wyksztatcenie zdolnosci interpretacji wynikow uzyskanych za pomoca metod i
3 algorytmow bioinformatycznych.

3.2 Efekty uczenia sie dla przedmiotu

EK (efekt Odniesienie
L Tresc efektu uczenia sie zdefiniowanego dla przedmiotu do efektow

uczenia sie) .

kierunkowych

EK_o1 Zna zakres dziedzinowy bioinformatyki oraz wybrane | K_Wo7
problemy z tego zakresu. Do wybranych problemdéw zna
metody i algorytmy ich rozwigzywania.

EK_o2 Potrafi wykorzysta¢ specjalistyczne narzedzia oraz $rodowiska | K_U20
programistyczne do rozwigzywania poznanych problemdw
bioinformatycznych.

EK_o3 Potrafi zinterpretowa¢ (oceni¢) otrzymane wyniki. K_U21

3.3 Tresci programowe

A. Problematyka wyktadu

Wprowadzenie do zagadnien bioinformatycznych.

Metody analizy i przetwarzania sekwencji kwaséw nukleinowych.

Metody predykcji gendw w kwasach nukleinowych.

Algorytm wyznaczania map restrykcyjnych.

Metody poszukiwania wzorcdéw w sekwencjach (motif finding) oraz projektowania primeréw
do reakcji PCR.

Algorytmy grupowania i ich zastosowanie w analizie ekspresji genow.

B. Problematyka ¢wiczen laboratoryjnych

Analiza ilosciowa sktadu sekwencji kwasow nukleinowych, podstawowe statystyki, translacja,
konwersja formatdow, generowanie sekwencji losowych. Wyszukiwanie sekwenc;ji
wektorowych, repetytywnych i kodujacych biatka w kwasach nukleinowych.

Zastosowanie metod bioinformatycznych do predykcji genéw w kwasach nukleinowych.

Zastosowanie algorytmu do wyznaczenia mapy restrykcyjne;.

Poszukiwanie wzorcow w sekwencjach. Projektowanie primeréw do PCR.

Grupowanie genodw.




3.4 Metody dydaktyczne
Wyktad: wyktad z prezentacjg multimedialna

Cwiczenia laboratoryjne: praca w grupach i indywidualna.

4. METODY I KRYTERIA OCENY

4.1 Sposoby weryfikacji efektow uczenia sie

Metody oceny efektow uczenia sie Forma zajec
Symbol efektu (np.: kolokwium, egzamin ustny, egzamin pisemny, dydaktycznych
projekt, sprawozdanie, obserwacja w trakcie zajec) (w, ¢w, ...)
EK_o1 test zaliczeniowy wyktad
EK o2 projekt laboratorium
EK_o3 dokumentacja projektu laboratorium

4.2 Warunki zaliczenia przedmiotu (kryteria oceniania)

Test wiedzy obejmuje znajomos¢ zagadniert omowionych na wykfadzie. Prég zaliczenia

zostaje ustalony na 50%.

Zaliczenie z laboratorium odbywa sie na podstawie projektu realizowanego na zajeciach pod
opieka Nauczyciela a takze czesciowo jako prace domowa. Samodzielnos¢ i zaangazowanie w
realizacje projektu oceniane jest na biezaco w trakcie zajec. Wykonanemu projektowi
towarzyszy dokumentacja, ktéra takze jest oceniana. Srednia ocena z projektu i jego
dokumentacji stanowi ocene konicowa z laboratoriow. Aby otrzymac ocene pozytywna
niezbedne jest otrzymanie ocen pozytywnych z obu sktadowych oceny koncowe;.

5. CAELKOWITY NAKEAD PRACY STUDENTA POTRZEBNY DO OSIAGNIECIA ZALOZONYCH EFEKTOW W

GODZINACH ORAZ PUNKTACH ECTS

Forma aktywnosci

Srednia liczba godzin na
zrealizowanie aktywnosci

Godziny z harmonogramu studiow

20

Inne z udziatem nauczyciela akademickiego 3
(udziat w konsultacjach, egzaminie)

Godziny niekontaktowe — praca wtasna studenta 30
(przygotowanie do zaje¢, egzaminu, napisanie referatu itp.)
SUMA GODZIN 53
SUMARYCZNA LICZBA PUNKTOW ECTS 2

6. PRAKTYKIZAWODOWE W RAMACH PRZEDMIOTU

wymiar godzinowy

zasady i formy odbywania praktyk
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Akceptacja Kierownika Jednostki lub osoby upowaznione;j




