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SYLABUS
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Rok akademicki 2020/2021

1. PODSTAWOWE INFORMACJE O PRZEDMIOCIE

Nazwa przedmiotu

Genetyka molekularna drozdzy

Kod przedmiotu*

Nazwa jednostki
prowadzacej kierunek

Kolegium Nauk Przyrodniczych

Nazwa jednostki
realizujacej przedmiot

Kolegium Nauk Przyrodniczych, Instytut Biologii i Biotechnologii

Kierunek studiow Biologia

Poziom studiow Il stopnia

Profil ogolnoakademicki
Forma studiow stacjonarna

Rok i semestr/y studiow

rok |, semestr 1

Rodzaj przedmiotu

specjalnosciowy do wyboru | / biologia eksperymentalna

Jezyk wyktadowy

polski

Koordynator

dr Mateusz Moton

Imie i nazwisko osoby
prowadzacej / 0osob
prowadzacych

dr Mateusz Moton

* -opcjonalnie, zgodnie z ustaleniami w Jednostce

1.1.Formy zaje¢ dydaktycznych, wymiar godzin i punktow ECTS

Semestr . Inne Liczba pkt.
) Wykt. Cw. | Konw. | Lab. | Sem. ZP Prakt. (jakie?) ECTS
1 14 14 2

1.2. Sposab realizacji zajec
X zajecia w formie tradycyjne;j

O zajecia realizowane z wykorzystaniem metod i technik ksztatcenia na odlegtos¢

1.3 Forma zaliczenia przedmiotu (z toku) (egzamin, zaliczenie z oceng, zaliczenie bez oceny)

ZALICZENIE Z OCENA

2.WYMAGANIA WSTEPNE

WIADOMOSCI ORAZ UMIEJETNOSCI NABYTE W TRAKCIE REALIZACJI PRZEDMIOTOW NA |, 11111 ROKU
STUDIOW | STOPNIA W SZCZEGOLNOSCI: BIOCHEMIA, CHEMIA ORGANICZNA, GENETYKA, BIOLOGIA
KOMORKI, MIKROBIOLOGIA




3. CELE, EFEKTY UCZENIA SIE , TRESCI PROGRAMOWE | STOSOWANE METODY DYDAKTYCZNE

3.1 Cele przedmiotu

1 Zapoznanie studentow z historig i postepem badan wykorzystujacych drozdze
Saccharomyces cerevisiae jako organizmu modelowego

Co Przekazanie poszerzonej wiedzy z zakresu planowania i wykonywania eksperymentow
z zakresy genetyki molekularnej drozdzy konwencjonalnych i niekonwencjonalnych

C3 Przygotowanie studentéw do pracy zespotowe;j

C Przekazanie wiedzy odnosnie sposobu wykorzystania przygotowanego materiatu

4 biologicznego
Cs Zapoznanie studentow ze sposobem prezentacji wynikow badan naukowych

3.2 Efekty uczenia sie dla przedmiotu

EK (efekt Odniesienie do

. Tres¢ efektu uczenia sie zdefiniowanego dla przedmiotu efektow
uczenia sie) .
kierunkowych *
EK_o1 student zna w stopniu pogtebionym pojecia, zjawiska oraz | K_Wo1
procesy z zakresu biologii i genetyki molekularnej drozdzy
EK_o2 realizuje pod kierunkiem opiekuna naukowego zadania K_Uos

badawcze w laboratorium, gromadzic i analizowac dane
uzyskane w ramach realizacji eksperymentéw

Ek_o3 aktualizuje wiedze poprzez systematyczne zapoznawanie | K_Ko1
sie z najnowszymi publikacjami z zakresu genetyki
i biologii molekularnej

3.3 Tresci programowe
A. Problematyka wyktadu

Tresci merytoryczne

Cechy organizmu modelowego na przyktadzie Saccharomyces cerevisiae. Charakterystyka
genomu drozdzy.

Komplementacja inaktywowanego genu drozdzowego przez ludzki ortolog.

Poréwnanie genetyki klasycznej i genetyki molekularne;.

Drozdze a genetyka molekularna.

- Knock-out genu - wybdr genu, projektowanie starterow, amplifikacja kasety, transformacja.
- Ustalenie wptywu delecji genu na fenotyp w réznych warunkach wzrostu.

- Warunkowy knock-out genu z wykorzystaniem systemu rekombinacji Cre-LoxP. Interakcje
miedzy biatkami drozdzy: system dwuhybrydowy.

- Wprowadzenie do ‘Syntetycznej analizy genetycznej’ (SGA).

- Uzycie biatek fuzyjnych GFP. Procedura wprowadzenia biatka, selekcja skonstruowanych
szczepow; sposoby wizualizacji komorek.

- Wybrane metody komputerowej analiza DNA.

- Badanie oddziatywan biatek: system dwuhybrydowy. Zastosowanie oraz ograniczenia.

- Wektory stosowane w genetyce molekularnej drozdzy.

W przypadku $ciezki ksztatcenia prowadzacej do uzyskania kwalifikacji nauczycielskich uwzgledni¢ réwniez efekty
uczenia sie ze standardéw ksztatcenia przygotowujgcego do wykonywania zawodu nauczyciela.




B. Problematyka ¢wiczen audytoryjnych, konwersatoryjnych, laboratoryjnych, zajec
praktycznych

Tresci merytoryczne

Zapoznanie sie z requlaminem BHP oraz regulaminem pracowni genetyczne;j;

Delecja ukierunkowana wybranych genéw - wybdr genu, projektowanie primerdw, izolacja
DNA z wybranych szczepow drozdzy; amplifikacja kasety delecyjnej metoda PCR,
transformacja drozdzy, selekcja mutantow, weryfikacja otrzymanego mutanta delecyjnego
wykorzystujac techniki molekularne oraz rézne warunki wzrostu mutanta i szczepu dzikiego.
Przygotowanie sprawozdania z catosci czesci praktyczne;j.

3.4 Metody dydaktyczne
Wyktad: Wyktad problemowy z prezentacjg multimedialna.

Laboratorium: Projektowanie i wykonywanie doswiadczen. Umiejetnos¢ pracy w grupie.
Przygotowanie raportow.

. METODY | KRYTERIA OCENY

4.1 Sposoby weryfikacji efektow uczenia sie

Metody oceny efektow uczenia sie Forma zajec
Symbol efektu (np.: kolokwium, egzamin ustny, egzamin pisemny, dydaktycznych
projekt, sprawozdanie, obserwacja w trakcie zajec) (w, Cw, ...)
EK_o1 ZALICZENIE, OBSERWACJA W TRAKCIE ZAJEC W
EK_o2 ZALICZENIE, OBSERWACJA W TRAKCIE ZAJEC W
EK_o3 OBSERWACJA W TRAKCIE ZAJEC LAB

4.2 Warunki zaliczenia przedmiotu (kryteria oceniania)

Wyktad — uzyskanie co najmniej 50% + 1 pkt z testu zaliczeniowego.
Cwiczenia laboratoryjne — zaliczenie z oceng na podstawie obserwacji pracy laboratoryjnej oraz
samodzielnie wykonanego raportu z czesci eksperymentalne;j.

. CALKOWITY NAKEAD PRACY STUDENTA POTRZEBNY DO OSIAGNIECIA ZALOZONYCH
EFEKTOW W GODZINACH ORAZ PUNKTACH ECTS

L Srednia liczba godzin na zrealizowanie
Forma aktywnosci .
aktywnosci

Godziny kontaktowe wynikajace 28
z harmonogramu studiow
Inne z udziatem nauczyciela 10
(udziat w konsultacjach, egzaminie)
Godziny nie kontaktowe — praca witasna 20
studenta




(przygotowanie do zaje¢, egzaminu, napisanie
referatu itp.)

SUMA GODZIN 58
SUMARYCZNA LICZBA PUNKTOW ECTS 2
* Nalezy uwzglednic, ze 1 pkt ECTS odpowiada 25-30 godzin catkowitego naktadu pracy
studenta.

6. PRAKTYKI ZAWODOWE W RAMACH PRZEDMIOTU

wymiar godzinowy

zasady i formy odbywania
praktyk

7. LITERATURA

Literatura podstawowa:
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7. Weglenski P. (red.).: Genetyka molekularna, Wydawnictwo Naukowe
PWN, Warszawa 2006.

8. Ktyszejko-Stefanowicz L.: Cytobiochemia, Wydawnictwo Naukowe
PWN, Warszawa 2002.

9. Brown TA, G Genomy, PWN, 2019

Literatura uzupetniajaca:

1. Bal J.: Biologia molekularna w medycynie, Wydawnictwo Naukowe
PWN, Warszawa 2011.

2. Stomski R. (red.).: Analiza DNA — Teoria i Praktyka, Wydawnictwo
Uniwersytetu Przyrodniczego, Poznan 2008.

3. Internetowe baza danych: Pubmed

Akceptacja Kierownika Jednostki lub osoby upowaznione;



